Temario

Introduccion a la Filogendmica
Fecha: Del 23 al 27 de septiembre de 2024
Lugar/Sede: Online

Horario: 10 a 14 horas

Visién: Proporcionar un panorama general sobre la Filogendmica, con un enfoque
especifico en la reconstruccion de arboles filogenéticos a partir de datos genémicos. Los
participantes se capacitaran en las bases teoricas fundamentales de la Filogenémica, asi
como en el dominio de herramientas para el analisis filogenético.

Mision: Dotar a los participantes con los conocimientos y habilidades analiticas necesarias
para formular y resolver preguntas evolutivas complejas utilizando un enfoque
filogenémico.

Obijetivo: Introducir a los asistentes en flujo de trabajo de estudios filogendmicos, desde
las técnicas de control de calidad de los datos y manipulacion de secuencias hasta la
reconstruccion de arboles filogenéticos, su visualizacion e interpretacion.

Perfil de los participantes en el curso: Estudiantes o profesionales interesados en
desarrollar una base tedrica y practica en el andlisis de datos genémicos para la
reconstruccion y visualizacion de &rboles filogenéticos.

Coordinacion general: Fausto Valenzuela Quifionez, Vladimir Salvador de Jesus Bonilla

Instructores participantes / Institucién: Vladimir Salvador de Jesus Bonilla / Centro de
Investigaciones Bioldgicas del Noroeste (CIBNOR).

Temario.
Lunes 23 de septiembre de 2024

Expositor: Vladimir S. De Jesus Bonilla

Tema: Introduccién a la Filogenémica




Temario

Subtemas:

Conceptos Basicos: Definicion de Filogendmica y su importancia para el estudio de la
evolucion y biodiversidad.

Sistema Operativo Linux: Importancia de Linux en bioinformatica. Comandos basicos y
entorno de trabajo para analisis genomicos.

Martes 24 de septiembre de 2024

Expositor: Vladimir S. De Jesus Bonilla
Tema: Métodos y Técnicas en Filogendmica
Subtemas:

Métodos de Construccion de Bibliotecas Genomicas: Técnicas para la preparacion de
muestras y secuenciacion masiva.

Control de Calidad, Ensamble y Alineamiento de Secuencias: Herramientas y estrategias
para el procesamiento de secuencias. Control de calidad, ensamble y alineamiento
de secuencias.

Miércoles 25 de septiembre de 2024
Expositor: Vladimir S. De Jesus Bonilla
Tema: Andlisis Filogenético

Subtemas:

Método de Maxima Verosimilitud: Principios y aplicacion del método de maxima
verosimilitud.

Método de Inferencia Bayesiana: Fundamentos y aplicacion de la inferencia bayesiana.

Jueves 26 de septiembre de 2024
Expositor: Vladimir S. De Jesus Bonilla
Tema: Modelo coalescente y aplicaciones.

Subtemas:
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Modelo Coalescente: Introduccidon al modelo coalescente y su aplicacion en el estudio de
la historia evolutiva.

Evaluacion de Arboles de Especies: Métodos para reconstruir y evaluar arboles de
especies.

Viernes 27 de septiembre de 2024
Expositor: Vladimir S. De Jesus Bonilla
Tema: Aplicaciones

Subtemas:

Estimacion de Tiempos de Divergencia: Métodos para estimar tiempos de divergencia
entre especies o linajes.

Evaluacion de Flujo Genético: Métodos para detectar el flujo genético.

Evaluacion: Para acreditar el curso se realizara un ejercicio de reconstruccioén de un arbol
filogenético con datos gendémicos y se entregara un informe.

Para el curso se usara el sistema operativo Linux, se revisaran opciones de instalarlo en
maquina virtual y se daré acceso al servidor para algunas practicas.
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